Streszczenie:

Sarna europejska jest najliczniejszym reprezentantem rodziny jeleniowatych. Na terenie
Polski wystepuja dwa uznane behawioralne ekotypy saren: sarna polna — stale bytujaca na
terenach polno-tgkowych oraz sarna lesna, ktéra bytuje stale w lesie. Jako ssaki, sarny
stanowig wazna grupe zywicieli dla kleszczy, ktére moga by¢ wektorami i/lub rezerwuarami
m. in. dla Borrelia burgdorferi sensu lato, Anaplasma phagocytophilum 1 Babesia microti.
Patogeny te sg czynnikami etiologicznymi takich choréb jak borelioza z Lyme, anaplazmoza
oraz babeszjoza.

Celem pracy bylo okreslenie roli sarny europejskiej jako potencjalnego rezerwuaru dla
czynnikow patogennych wywolujacych choroby odkleszczowe.

Badania prowadzono na wybranych terenach w wojewoddztwie wielkopolskim. Materiat
badawczy pochodzit z obszaréw Nadlesnictwa Podanin, gdzie wystepuje sarna lesna oraz
terenéw nalezacych do PZL Czempin, gdzie stale bytuje sarna polna. Badania obejmowaty
analizy faunistyczne i molekularne. Do badan faunistycznych zaliczono: zbior kleszczy z
roslinnosci oraz z zywicieli. Natomiast badania molekularne obejmowaly izolacj¢ DNA z
kleszczy I ricinus zebranych z roslinnosci i ze zwierzat oraz detekcje patogendw w
kleszczach i tkankach saren (krew i $ledziona) wykrywanych metoda PCR i nested PCR. W
przeprowadzonym badaniu zainteresowano si¢ réwniez stopniem infestacji poszczeg6lnych
czesci ciala u sarny, uwzgledniajac podzial na sarng polng oraz sarng lesna.

Z saren zebrano dwa gatunki kleszczy I ricinus oraz 1. hexagonus. Do badan molekularnych
wykorzystano jedynie kleszcze z gatunku I ricinus. W kleszczach zebranych z saren
patogeny wykazano w 35%. Anaplasma phagocytophilum zostala wykazana w 31,9%,
natomiast B. microti w 3,1%, nie stwierdzono obecnosci B. burgdorferi s. 1. w badanym
materiale. Natomiast ogotem w tkankach pobranych od saren patogeny wykazano w 52.4%.
Zaréwno A. phagocytophilum jak i B. microti byly czesciej stwierdzane w sledzionie niz w
krwi badanych zwierzat. Riketsje tg wykazano w 49,4% badanych sledzionach, natomiast B.
microti w 15,2% badanych prob Sledzion. Ponadto u jednej sarny polnej w sledzionie
wykazano obecno$¢ kretkow B. burgdorferi s. 1. Analiza genogatunku wykazata, ze byta to B.
burgdorferi s. s.
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7 roslinnosci zebrano kleszcze z gatunku [ ricinus, wyjatek stanowil pojedynczy
przedstawiciel gatunku D. reticulatus. Do analiz molekularnych wzigto jedynie osobniki /.
ricinus. W kleszczach zebranych z roslinnosci patogeny wykazano ogotem w 22.8%
badanych okazéw. Babesia microti byta najczesciej stwierdzanym patogenem w kleszczach
na obu badanych terenach. Pierwotniak ten zostat stwierdzony u 40,0% badanych kleszczy z
terenu Podanina oraz u 46,6% badanych kleszczy z terenu Czempinia. Anaplasma
phagocytophilum wystepowala w kleszczach z mniejsza czestotliwoscia, zostala stwierdzona
odpowiednio u 10,0% badanych kleszczy z terenu Podanina oraz u 13,3% kleszcezy z terenu
Czempinia, na badanym terenie Borrelia burgdorferi s. 1. nie zostala stwierdzona w badanym
materiale.

Przeprowadzone badania potwierdzily rezerwuarowa role sarny europejskiej dla A.
phagocytophilum. Ponadto stwierdzenie obecnosci innych patogenéw wywotujacych choroby
odkleszczowe moze $wiadczyé o potencjalnej roli jaka odgrywa ten ssak w krazeniu B.
burgdorferi s. 1. oraz B. microti w srodowisku. Wykazanie obecnosci B. microti 1 A.
phagocytophilum w kleszczach $wiadezy o potencjalnym ryzyku narazenia ludzi i zwierzat na
odkleszczowa infekcje tymi patogenami na badanych terenach  wojewodztwa

wielkopolskiego.
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